	transcript_id
	gene_id
	gene_name
	HCT116
	DKO

	236180
	ENSG00000223213
	SNORD81
	0.00
	0.3871

	236313
	ENSG00000209418
	SNORD64
	0.00
	83.8269

	236457
	ENSG00000202275
	SNORD51
	0.00
	0.1264

	238174
	ENSG00000201009
	SNORD46
	0.00
	0.5293

	237413
	ENSG00000200706
	SNORD45
	0.00
	0.5056

	236403
	ENSG00000212302
	SNORD41
	0.00
	0.4898

	238802
	ENSG00000239112
	SNORD123
	0.00
	14.6387

	235066
	ENSG00000207245
	SNORD116
	0.00
	191.4170

	165390
	ENSG00000224078
	SNORD115-13
	0.00
	0.3397

	165407
	ENSG00000224078
	SNORD115-13
	0.00
	0.2291

	165361
	ENSG00000224078
	SNORD115-13
	0.00
	0.1422

	165233
	ENSG00000224078
	SNORD115-13
	0.00
	0.1027

	235791
	ENSG00000212428
	SNORD115
	0.00
	0.6241

	237163
	ENSG00000202191
	SNORD113
	0.00
	2.8677

	233434
	ENSG00000239014
	SNORD108
	0.00
	0.6715

	234909
	ENSG00000238810
	SNORD107
	0.00
	19.5604

	237625
	ENSG00000200130
	SNORA63
	0.00
	0.2844

	234373
	ENSG00000201516
	SNORA51
	0.00
	0.6320

	234101
	ENSG00000207502
	SNORA42
	0.00
	0.4266

	232588
	ENSG00000199571
	SNORA22
	0.00
	0.9796

	232977
	ENSG00000212293
	SNORA16
	0.02
	0.2528

	232807
	ENSG00000221245
	SNORA11
	0.00
	0.4503


